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COMMON NAME LOCUS ACC # FIRST AUTHOR REFERENCE

VERVET
AGMTYO SIVAGMTYO X07805 Fukasawa,M. Nature 333, 457–461 (1988)
AGM155 SIVAGM155 M29975 Johnson,P.R. JVI 64, 1086–92 (1990)
AGM3 SIVAGM3 M30931 Baier,M. Virol. 176, 216–221 (1990)
AG963 SIVAG963 L40990 Hirsch,V.M. JVI 69, 955–967 (1995)

GRIVET
AGM677 SIVAGM677 M66437 Fomsgaard,A. Virol. 182, 397–402 (1991)

SABAEUS
SAB1C SIVSAB1C U04005 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
U20966 SIU20966 U20966 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)
U20968 SIU20968 U20968 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)

SYKES
SYK SIVSYK L06042 Hirsch,V.M. JVI 67, 1517–28 (1993)



  

AGM REV

I-C-39
DEC 95

VERVET.CON ATGCCc...cTAGGAcCAGAAGAA......AGAAgAtTgcT?cGc?T?ATcgc?ttcCTg?ACagcAcCA 56
AGMTYO ------...---------------......--------CG-T---T-A--TTGGC----TT--------- 61
AGM155 -----T...T--------------......-----------T--GC-G-----A------T--C---G-- 61
AGM3 ------...------T--------......-----------C---T-G-----T------A---AA-A-- 61
AG963 ------...---------------......----A-G--T-CA--C-A-----C-AT--CA----G---- 61
GRIVET.CON ATGTCT...CTAGGAAAAGAAGAA......AAACAAGCACTCAAGATAATCAAGACCCTATACGGCAGCA 61
AGM677 ------...---------------......---------------------------------------- 61
SABAEUS.CON ATGTCC...CTAGGacaAGAAGA??ttCTAAGAAGATTc...aGaATAATaAAGTacCTgTACACAACTA 62
SAB1C ------...-----C--------GC-------------T...C-C-----C----TT--C---------- 64
U20966 ------...------A-------AGAG------------...---------------------------- 64
U20968 ------...-------C------CA--------------...---------------------------- 64
SYKES.CON ATGCCAGACCAAGGAAGCGAGCAGCTC...GCAGTATTTCTGAGGATGATAGCGCACCTA......CAGG 61
SYK ---------------------------...------------------------------......---- 61

VERVET.CON ATCCATATCCAcCc???GtGGAAGGGAC?GCCAGaCAACGCaG?aGaGCCAG?AGAAGGTGGAgacAaag 120
AGMTYO -------------AAGT-G---------G------------C-AC-------G---------------CA 131
AGM155 -----------T--...-----------A--------------G--------A----------AGA-C-- 128
AGM3 --------------...-----------A--------------A--G-----G---------------GC 128
AG963 --------------...-----------G-----G--------G--------A------------G-G-- 128
GRIVET.CON ATCCATATCCACAG...TTCAGCGGAACGGCCAGACAACGGAGGAGGGCAAGACAGAGGTGGAGAAAGCA 128
AGM677 --------------...----------------------------------------------------- 128
SABAEUS.CON ATCCATATCCACCT...GGACAAGGGACAGCCAGACAAAGAAGAAGAGCaAGaCAgcGGTGGGCtaAaCA 129
SAB1C --------------...-----------------------------------G----------------- 131
U20966 --------------...----------------------------------------------------- 131
U20968 --------------...--------------------------------C-----AA-------AC-C-- 131
SYKES.CON AACCCTACCCAGGG...CCGGAAGGACCCAGGCAAACCCGCAGACGAAGAAGAAGGCAGTGGAGACAGAG 128
SYK --------------...----------------------------------------------------- 128

VERVET.CON gCAagaaCA??Tcagag?cTTgGcAGAAAGaaTctgg?aca?gagacaaGAggagCAgttgGtGcAagC? 184
AGMTYO ---G--T--AA-T----T-----T-------C--............------...---...---T-T--A 183
AGM155 ----A-G--AA--TAC-CA--A-----------T---GGG-C------------C-----------G--A 198
AGM3 ---------GC--C---C-------------------C---GC---GTG--A-----AC----------G 198
AG963 A---CG---GC-----TT------------G------A--GA--C-A-----AG--------A----A-G 198
GRIVET.CON GCAGCAGCAAATTGATAAGATTGCAGGAAGAGTCCTCAACACCTTCGAGGATCAACAACTGGTGGCTCAA 198
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 198
SABAEUS.CON gcGACAGCAGaTCaTACACTTGGCAGAGAGAATTctt...............cAGACacCTGTGTCcCAG 184
SAB1C ----------G--------------------------...............G-------------A--- 186
U20966 AA-----------C----------------------G...............-----C------------ 186
U20968 ----------------------------------TG-...............------T----------- 186
SYKES.CON AAGGACTCAACGTCTCTACCTTCAGCAGAGAATCTTT...GAGGCAATCTTTGGAAGCAGGACAGCAGCT 195
SYK -------------------------------------...------------------------------ 195

VERVET.CON aTT...GACCaatTGG?tctcGAcgctCAgCA?cTGGcTAtA.........CAACAg?TgCCTGACCCTC 239
AGMTYO G--...----GCC---C-GA---G-----A--CT--------.........------T------------ 241
AGM155 ---...----------T---T---A-------T----T--C-.........------C------------ 256
AGM3 ---...----------TG-----TCAG-----T---------.........------T------------ 256
AG963 C--...----------C--------T------C---------.........-----CC-T---------- 256
GRIVET.CON CTT...CAAGAGCTGCAGCTTGAGAATAAGGACTTGGTGTTA.........CAACATCTGCCTGACCCTC 256
AGM677 ---...------------------------------------.........------------------- 256
SABAEUS.CON ATT...GAcaacTTGGCTCAGGAAtTTGAcCAgcTGGTtCT?GaCAATcTtCAGCAaCCTCCacCactgc 250
SAB1C ---...--TC-----------------------T-------C---------------------T-G---- 253
U20966 ---...------------------C-------A--------T-C----T-G-----G-----------C- 253
U20968 ---...----GT-----------------T--------G--G--------------------T---GA-G 253
SYKES.CON TTGGAGGACAGTCTG....................................CAGCAGCTTCAGATCTCTG 229
SYK ---------------....................................------------------- 229

VERVET.CON CTaaTtcA?CTTAG 252
AGMTYO --C-----G-- 252
AGM155 --TC-CA-G-- 267
AGM3 ---G----T-- 267
AG963 --------T----- 270
GRIVET.CON CTCATATTCAT 267
AGM677 ----------- 267
SABAEUS.CON cTCcaGgacatCcaacagagAgc?agA??????A?AGCTCA?CTTGA 288
SAB1C ---------------------A-C---CAGCTA-C------T----- 300
U20966 -------T-----TT--------A---ACTTGG-A------G----- 300
U20968 A--AG-C-GTG-A--GCTCA--TTGA 279
SYKES.CON AT 231
SYK -- 231


